Supplementary Table 3. Genetic diversity statistics for the rabbit populations inferred in BAPS. N =

number of samples, N,= number of alleles, H,= observed heterozygosity, H,= expected

heteroygosity, F;s= inbreeding coefficient.

Sat3 Sat4 Sats Sat7 Sat8 Sat12 Sat13 Sat16 Sol33 Sol44

K-BAL

n=14 N, 7 7 8 5 6 4 5 6 6 6
Ar 464 484 533 464 396 319 389 429 362 482
H, 08 079 093 071 046 071 038 043 057 0.30
H. 073 079 079 079 062 061 070 072 058 0.73
Fis -0.12 004 -013 014 029 -014 048 044 005 0.62

K-NE

n=52 N, 12 12 15 10 8 8 8 6 8 9
Ar 529 598 629 518 459 457 450 445 477 569
H, 083 065 081 076 073 080 083 057 0.78 0.81
H. 080 08 08 082 074 076 074 077 078 0.85
Fis -0.03 025 006 008 002 -005 -012 028 0.00 0.06

K-N

n=21 N4 8 10 8 6 8 6 4 7 7 7
Ar 561 517 560 4.04 467 483 285 488 384 506
H, 065 080 095 057 09 085 047 053 060 0.70
H. 083 076 084 071 077 079 052 076 063 0.80
Fis 024 -003 -011 021 -015 -0.05 0.12 033 0.08 0.15

K-CU

n=14 N, 4 15 12 6 7 3 6 6 5 4
Ar 382 779 643 521 615 298 376 513 436 4.00
H, 067 100 086 063 067 067 050 057 043 0.60
H. 072 091 083 077 076 064 049 078 0.70 0.70
Fis 0.11 -006 000 026 022 002 003 033 046 Table ¢

K-ZH sample

n= 457 N, 20 34 29 15 26 11 16 15 23  inbreec
Ar 691 685 694 6.09 737 386 550 550 6.35
H, 061 074 077 079 074 065 077 054 059 KpRBAL
H. 091 089 090 088 092 072 083 085 088 ,-14
Fis 033 018 016 010 0.20 0.09 0.08 0.37 0.33

K-S1

n=206 N, 17 18 20 14 20 8 15 17 13
Ar 6.05 543 710 522 6.80 369 6.21 538 4.31
H, 0.76 062 082 076 074 066 084 053 0.56 K-NE
H. 087 081 091 080 09 067 088 083 0.69 n=52
Fis 012 023 010 0.05 018 0.03 0.04 0.37 0.19

F,s values in bold represent significant deviations form Hardy-Weinberg equilibrium, after Bonferroni correctio



